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YAYGIN KAYGI BOZUKLUGUNDA DIiFERANSIYEL GEN iFADESININ VE iLINTILi
METABOLIK YOLAKLARIN BiYOINFORMATIK YONTEMLER KULLANILARAK

ARASTIRILMASI
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Giris: Caligmanin amaci, yaygin kaygi bozuklugunda ifadesi
anlamli diizeyde degisen genleri ve gorev aldiklart metabolik
yolaklari biyoinformatik analiz ydntemleri kullanarak yordamakur

Yontemler: Calismada NCBI GEO veri tabanindan alinan
“GSE61672” kodlu agtk kaynak mikroarray veri set
kullanilmistir. Veri seti, 179u kontrol (YAB-7 skoru < 2),
157’si kaygi bozuklugu tanili (YAB-7 skoru > 5) olmak iizere 336
katilimcinin kan izolatlarindan elde edilen gen ifadesi profillerini
icermektedir. Profiller R-Studio V.2025.05.1+513 programu
kullanilarak BiocManager paketinin uzantlariyla incelenmistir.
Vaka ve kontrol gruplarinda gen ifadesi limma paketiyle
kargilagtirilmistir. Gen kiimelerinin ontoloji analizi NIH DAVID
Bioinformatics veri tabani kullanilarak hazirlanmistir.

Sonuglar: Ifade profilleri, Bayes empirik modeli kullanilarak
kargilagturildiginda, GUSBP2 psédogeninin vaka grubunda
anlamli derecede diisiik seviyede ifade edildigi gdriilmiistiir
(pBayes=0,0187, p=1,49.E-6). Kargilastirmalar sadece kadin
(nVaka=67, nKontrol=63) veya erkek (nVaka=29, nKontrol=37)
altgruplarindayapildigindaUSP14,SLC3A2 ve CTPS1 genlerinin
kadin vaka grubunda anlamli derecede diisiik seviyede ifade
edildigi saptanmis, erkeklerde vaka ve kontrol gruplar: arasinda
anlamli ifade farki gozlenmemigtir. Istatistiksel dislamaya ragmen
klinik agidan énem tastyabilecek genlerin tespiti icin ifade analizi
Bayesyan kisitlama uygulanmadan tekrarlanmus, alt gruplarda
anlamli ifade farkini en belirgin gosteren ilk 20 gen listelenerek
(p < 0,05) ontoloji analizine tabi tutulmustur. [slevsel anotasyon

bakimindan zenginlestirmeyi takiben kadinlarda HIF-1 sinyal
iletimi (CREBBE, GAPDH, MAPKI; p=1,2.E-2) ve LPS-aracili
sinyal iletimi (MAPKI, PTPN22; p=3,1.E-2), erkeklerdeyse
NOD-benzeri sinyal iletimi (AIM2, NAMPT, TXN; p=1,3.E-2)
gibi dogal bagisiklik yolaklarinin vaka gruplarinda anlaml
ifade degisimi gosteren genlerle iligkili oldugu tespit edilmistir.
Anlamli ifade farkini en belirgin gosteren ilk 20 gen DAVID
veri tabani kullanilarak zenginlegtirmeye tabi tutulmugtur. “Gen
Onctoloji (GO) Terimleri” ilgili metabolik yolaklari, “Kategori”
yolak bilgilerinin elde edildigi islev dbegini icermektedir. GO
terimleri artan p- degerlerine gore siralanmistir. Ozgiin bagsiklik
yolaklarina ait terimler listede 6ne ¢ikmaktadir.

Tartigma ve Sonug: Kadin ve erkek vaka gruplarinda anlamli
ifade degisiminin gdzlendigi gen kiimeleri birbirinden farklidir,
dolayisiyla  biyobelirte¢  se¢ciminde cinsiyet gbz oniinde
bulundurulmalidir. Ozgﬁn bagisiklik yolaklarinin hem kadin,
hem erkek vaka gruplarinda zenginlesmesi, periferik inflamatuar
yanitin yaygin kaygt bozuklugunun tani ve takibinde ortak
GUSBP2

psddogeninde cinsiyetten bagimsiz olarak gozlenen anlamli

yordayict deger tasidigini  diisiindiirmekeedir.
ifade degisimi merak uyandiricidir. Gen iiriiniiniin translasyona
ugramadan RNA interferansi yoluyla ifade regiilasyonuna
katlmasi olasidir, kaygi bozuklugu tablosunda transkriptom

tizerindeki diizenleyici etkisi arasturilmalidir.
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